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Curso Single Cell RNA - Parte 2

Resumen

El analisis de Single Cell RNA se ha vuelto una técnica muy popular que permite
analizar perfiles de expresién génica a nivel de células individuales, lo que
proporciona una comprensiéon mas detallada y precisa de la biologia celular.

En este curso aprenderemos a comparar subpoblaciones celulares entre dos 0 mas
muestras, y a identificar genes marcadores diferencialmente expresados entre dos
condiciones.

El objetivo es que aprendas habilidades de nivel intermedio para llevar a cabo
estos analisis, y que adquieras el cédigo base para adaptarlo a tus propios datos en
el futuro.

Al finalizar este curso podras:

e Integrar multiples matrices 10X en Seurat (R)

e Etiquetar poblaciones celulares con SingleR y celldex

e Comparar poblaciones celulares entre diferentes muestras

e |dentificar genes diferencialmente expresados entre células comparables de
dos condiciones
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Modalidad

e Sabatino - Tedrico / Practico

e Live a través de la plataforma Zoom (Se te proporcionara el link de acceso
una vez registrada tu inscripcion)

e 2 Sesiones de 4 horas (10 AM - 2 PM) (Hora de México) (GMT -6)

Dirigido a
e Profesionistas, estudiantes y publico general

e Interesados en aprender sobre analisis de Single Cell en Seurat, con datos de
10X

e Requiere conocimientos basicos de R (de preferencia haber cursado “R para
Principiantes”.
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Temario
e Todo se hara en Ry RStudio !!!
Sesion 1: (4 horas) (Sabado 17 de Junio 10am a 2pm)

e Integracidn de diferentes datasets
e |dentificacion de poblaciones Celulares compartidas

e Extraccion de subpoblaciones.

Sesion 2: (4 horas) (Sdbado 24 de Junio 10am a 2pm)
e Comparacion de dos condiciones experimentales
e |Identificacion de genes diferencialmente expresados en subpoblaciones
comparadas

e Preparacion de graficos para publicacién
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Requisitos

Conocimientos basicos de RStudio! (Contamos con el curso para que lo aprendas).

Equipo de cémputo: minimo 8GB RAM, 30 GB de espacio en Disco Duro, con
sistema operativo Windows (7, 8, 10, 11), Mac 0S, o Ubuntu (16 o superior).

Constancia

Requisitos para recibir Constancia emitida por Biofreelancer:

1. Asistencia al 100% de las sesiones.

2. Responder al cuestionario de evaluacion final.



